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INTRODUCAO

A retinopatia diabética (RD) € uma complicacao
cronica do diabetes mellitus tipo 2 (DM2) que
pode resultar na perda da visao. A expressao
aumentada de eritropoetina (EPO) assim como
polimorfismos no gene da EPO parecem estar
associados com a RD.

OBIJETIVO

» Avaliar a associacao dos polimorfismos
rs1617640 (T>G), rs507392 (T>C) e rs551238
(A>C) no gene da EPO com a RD, por meio de um
estudo de caso-controle e metanalise.

METODOLOGIA

» Caso-controle: 1042 pacientes com DM?2 de
trés hospitais publicos do Rio Grande do Sul.

i””é Extracio de DNA — Genotipagem
/ por PCR em tempo real — Andlises
I®H | estatisticas (SPSS e WinPePlI)

» Metanalise: 8 estudos com 9 grupos de
pacientes para o polimorfismo rs1617640 e 6
estudos para os outros dois polimorfismos.

A 1 PubMed e Biblioteca Virtual da Saude —
||" Avaliacio dos artigos encontrados —
Extracao dos dados — Analise estatistica (R)

RESULTADOS

> As frequéncias genotipicas e alélicas dos trés
polimorfismos avaliados foram similares entre
os pacientes com RD proliferativa, RD nao
proliferativa e sem RD em nosso estudo de caso-
controle (dados nao mostrados).

RESULTADOS

» A analise combinada dos estudos prévios com
os dados obtidos em nosso estudo corrobora os
resultados da maioria dos estudos individuais,
evidenciando que os polimorfismos no gene da
EPO nao estao associados com a RD, tanto no
modelo dominante (Figura 1) como no modelo
recessivo, considerando os alelos de menor
frequéncia como potenciais fatores de risco.

rs1617640 Com RD Sem RD Modelo de efeitos
Estudo Expostos Total Expostos Total Razdo de Chances (RC) RC IC95% Fixos Aleatodrios
Tong et al. 2008 224 374 173 239 = 0.57 [0.40;0.81] 14.8% 11.8%
Abhary et al. 2010 105 170 99 163 ; 104 [067;162] 67% 9.3%
Balasubbu et al. 2010 313 344 328 358 #H 092 [055;156] 51% 7.6%
Yang et al. 2014 65 211 98 280 = 0.83 [0.56;1.21] 10.2% 10.9%
Song et al. 2015 151 444 113 338 o 1.03 [0.76;1.38] 14.8% 13.4%
1.30 [1.02; 1.65] 20.0% 15.4%

Fanetal 2016 189 397 328 796 .
Montesanto et al. 2018 56 107 186 326 =
Sesti et al. Presente estudo 238 422 177 309 =
Sesti et al. Presente estudo 81 128 98 174 5: +

083 [053:128] 7.6% 9.4%
096 [072:130] 155%  135%
134 [0.84:213] 5.3% 8.7%

Modelo de efeito fixo 2597 2983 :' 0.98 [0.87; 1.10] 100.0% --
Modelo de efeitos aleatorios <<:§» 0.96 [0.80; 1.15] - 100.0%
Heterogeneidade:/2 = 54%. -[2 = (0.0396. p= 002 l l I
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rs507392 Com RD Sem RD Modelo de efeitos
Estudo Expostos Total Expostos Total Razdo de Chances (RC) RC IC95% Fixos Aleatodrios
Abhary et al. 2010 105 170 99 162 lﬁ 103 [066;160] 81% 8.0%
Abhary et al. 2010 62 102 41 65 bl B 091 [048;1.72] 4.1% 3.8%
Yang et al. 2014 75 216 99 280 — 097 [067;1.41] 118% 11.3%
Song et al. 2015 163 444 121 338 e 1.04 [0.77;140] 182% 18.0%
Fanetal. 2016 195 397 333 796 - 1.34 [1.05;1.71] 23.6% 26.6%
Montesanto et al. 2018 o6 104 186 316 *: ' 082 [052;1.27] 89% 7.8%

Sesti et al. Presente estudo 236 418 178 304 o : 092 [068;124] 188% 17.4%
|

Sesti et al. Presente estudo 81 128 97 169

128 [0.80;205] 64% 7.0%

|

Modelo de efeito fixo 1979 2430 | 1.07 [0.94; 1.21] 100.0% --
Modelo de efeitos aleatorios g 1.07 [0.94; 1.21] - 100.0%
Heterogeneidade: I2 = 0%. 12 =0,p=044 ! I |
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rs551238 Com RD Sem RD Modelo de efeitos
Estudo Expostos Total Expostos Total Razdo de Chances (RC) RC IC95% Fixos Aleatodrios
Abhary et al. 2010 105 170 99 163 *: 104 [067;162] 8.0% 8.0%
Abhary et al. 2010 62 102 41 65 = 091 [048;1.72] 41% 3.8%
Yang et al. 2014 75 216 96 278 + 1.01 [0.69;147] 11.4% 11.2%
Song et al. 2015 153 439 116 335 =+ 1.01 [0.75;1.36] 17.8% 17.5%
Fanetal 2016 194 397 344 796 = 1.26 [0.99;1.60] 243% 26.7%
Montesanto et al. 2018 55 106 184 322 * ' 081 [052;126] 91% 8.1%

Sesti et al. Presente estudo 237 419 183 312 i :
Sesti et al. Presente estudo 82 128 98 169 i -
|

092 [068;1.24] 18.9% 17.7%
129 [0.80;207] 6.3% 7.0%

1.05 [0.93; 1.19] 100.0%

Modelo de efeito fixo 1977 2440 gl =
1.05 [0.93; 1.19] - 100.0%

Modelo de efeitos aleatorios
Heterogeneidade: | = 0%. > = 0. p =062
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Figura 1. Grafico em floresta da analise de associacao dos
polimorfismos rs1617640, rs507392 e rs551238 com a RD,
considerando o modelo dominante para os alelos de menor
frequéncia (G, C e C, respectivamente).

CONCLUSAO

» Os polimorfismos rs1617640, rs507392 e
rs551238 no gene da EPO nao estao associados
com a RD nos pacientes com DM2.




