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Salmonella € um dos principais patogenos bacterianos e causa doencas entéricas e sistémicas no homem e em animais. O género Salmonella é classificado em
espécies, subespécies e principalmente em sorotipos. A identificacao dos sorotipos € essencial para a compreensao da epidemiologia desta bactéria e das doencas
gue ocorrem no homem e em animais. Como todas as bactérias, o genoma das salmonelas é constituido de DNA cromossomal circular, com eventual ocorréncia de
plasmidios. A maioria dos genes esta organizada em operons, entre os quais sete sdao responsaveis pela producao dos RNAs ribossomais (rRNAs) e transportadores
(tRNAS): rrnA, rrnB, rrnC, rrnD, rrnk, rrnG e rrnH. As regidoes intergénicas dos rrns apresentam elevado grau de variacao genética, possibilitando a identificacdao de
géneros, especies e até sorotipos de bactérias. Especificamente a regiao espacadora do rrnH foi previamente demonstrada possui variacoes ainda mais sutis que
permitem identificar sorotipos de Salmonella, tendo sido publicados trabalhos com procedimentos de PCR e sequenciamento para esta finalidade.

O presente estudo tem como objetivo verificar a capacidade de diferenciacao de sorotipos de Salmonella através da analise das duas regides espacadoras intergénicas

presentes no operon rrnB.

Purificacao, quantificacao e

Foram obtidas 70 amostras de isolados de sorotipos de Salmonella, destas 60 amplificaram as regides Aﬂg'f'cagaojdas 'S/Rf sequenciamento
espacadoras interagéncias do operon rrnB e 13 amostras dos sorotipos Agona (n=1), Enteritidis (n=3), f"’ “aN-F B
Biovar Gallinarum (n=1), Heidelberg (n=1), Biovar Pullorum (n=3), Schwarzengrund (n=1) e —— el
Typhimurium (n=3) foram sequenciadas pelo método de Sanger. =
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A utilizacao da analise da regiao espacadora intergénica (ISR) se mostrou
eficiente na diferenciacao de sorotipos de Salmonella, sendo esta uma
técnica em ascensao na area da biologia molecular e que deve ser estudada
mais a fundo e implementada em novos projetos.
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