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USO DA CRISPR/CAS 9 EM FUNGOS FUSARIUM 
GRAMINEARU E FUSARIUM CULMORUM 

Crescimento de fungos é um dos maiores
problemas no meio agrícola principalmente
em grãos designados a silagem, proliferação
de fungos e metabolitos como microtoxinas
são de extremo perigo para a vida humana e
animal .

Trazer dados que corroboram para discutir a
importância da edição genômica não só nas
plantas, mas em fungos na agricultura
brasileira e mundial.

O presente estudo foi realizado através de um
levantamento bibliográfico em artigos na base
Scielo, Capes, Google Acadêmico.

Tendo consciência da simplicidade no uso da
CRISPR deveria ter um incentivo maior para
pesquisas do gênero sabendo da importância
desse método para obter avanço maior na
agricultura
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