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Introducéo

A Salmonella é um dos principais patdgenos causadores de infeccdo humana pelo consumo de
produtos de origem animal e o principal agente etiolégico em surtos de origem alimentar no
Brasil, de 2000 a 2015”. Pode ser classificada em mais de 2.600 sorotipos, sendo o sorotipo
Typhimurium o mais frequente em infecgdes sisttmicas humanas, incluindo pacientes
hospitalizados®©P. Além disto, algumas cepas desse sorotipo apresentam elevada resisténcia
antimicrobiana, como um provavel resultado do uso intensivo e indiscriminado de antibioticos
na producéo animal e na medicina humana nas Gltimas décadas®"C.

Objetivos

O estudo teve como objetivo realizar a identificacdo e analise de genes resisténcia a
antimicrobianos em genomas de cepas de S. Typhimurium isoladas de animais e de alimentos
do Sul do Brasil.

Metodologia

Foram analisados 45 isolados de S. Typhimurium obtidos de surtos ou casos esporadicos.
Esses isolados foram obtidos de animais ou alimentos de origem animal e correspondem a um
periodo de 17 anos, de 2001 a 2017, nos estados do Rio Grande do Sul e Santa Catarina. O
género Salmonella foi confirmado a partir do teste de aglutinacdo com os antigenos O e H, e 0
sorotipo foi identificado a partir do método de Reacdo em Cadeia da Polimerase (PCR). Os
genomas foram sequenciados e posteriormente analisados quanto a presenca ou auséncia de
genes que conferem resisténcia antimicrobiana.
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Resultados e Conclusdes parciais

Um total de 41 genes de resisténcia foi encontrado nos 45 genomas, com uma variacao entre 2
a 14 genes por isolado. Todos isolados de S. Typhimurium possuiam os genes mdf(A) (gene
de resisténcia a tetraciclina, cloreto de benzalcénio e rodamina) e aac(6')-laa (resisténcia aos
aminoglicosideos). O gene tet (B) (resisténcia a tetraciclina) foi encontrado em 22 (48,8%),
blaTEM-1B (resisténcia a beta-lactamicos) em 19 (42,2%) e aph(6)-1d (resisténcia a
aminoglicosideos) em 18 (40%) genomas analisados. Os genes aadA2 e aph(3")-Ib_2 foram
identificados em treze (28,8%) genomas cada, floR e tet(A) em 8 (17,7%), aac(3)-lld,
ant(3")-la, aph(3')-lla, aph(6)-Ic, sull e sul2_2 em 7 (15,5%), catAl, ogxA e ogxB em 6
(13,3%), aph(3")-Ib_5 em 5 (11,1%), e aac(3)-1Va, aph(4)-la, sul3, dfrA12 8 em 4 (8,8%)
genomas cada. Os demais genes foram observados em 3 ou menos isolados cada (aadAl12,
aph(3')-la_7, blaTEM-104, dfrAl1_10, Inu(A), mcr-1, gnrE1_1, aadA5, aph(3')-la_9, blaTEM-
1A, cmlAl, dfrAl2_4, dfrAl7, aac(3)-lla, gnrB19, sul2_3, tet(M) 8). Em um isolado
(UFRGS-SA034) foi identificado o gene mcr-1, que € transmitido por plasmideo e confere
resisténcia a Colistina. O gene mcr-1 foi identificado pela primeira vez na China ", em 2015,
e no Brasil no ano de 2012 '. Esse achado apresenta grande importancia, pois a identificacéo
dos genes que conferem resisténcia a Colistina é essencial para a determinagdo de estratégias
de terapéutica mais eficazes para o controle de infeccdes bacterianas graves. S. Typhimurium
é o principal sorotipo associado a casos de saude publica no mundo. A identificacdo dos genes
de resisténcia permite a caracterizacdo das cepas, possibilitando um conhecimento mais
abrangente sobre a escolha da terapia, além do acompanhamento dos possiveis perfis de
resisténcia a diferentes classes de antimicrobianos. Além disto, estudos como este séo
necessarios para identificar genes de resisténcia a Colistina, uma droga alternativa no
tratamento das infec¢bes por bactérias multirresistentes.



