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O virus da imunodeficiéncia humana (HIV) € um retrovirus O presente estudo visa analisar o polimorfismo H186R
| ' ' humano, do gene APOBEC3G em pacientes portadores do HIV.
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Amplificacao pela Reacao em
Cadela de Polimerase (PCR)

A compreensao dos mecanismos gque permitem ou nao a replicacao do HIV-1 e sua evasao dos componentes dos
sistema imune inato e adaptativo € importante para o desenvolvimento de novas estrategias de prevencao do HIV.

O produto do gene APOBEC3G, uma enzima capaz de restringir a infeccao do HIV -1 e ativar o sistema imune, pode
auxiliar em uma nova direcao para a intervencao quimioterapéutica e na busca de uma defesa adicional baseada em
fatores de restricao artificiais com atividade antiviral mais ampla e uma maior resisténcia aos antagonistas virais.
Neste estudo foram incluidos 580 pacientes HIV-1 positivos, com média de idade de 40,6 anos, sendo 261 (45%)
homens e 319 (55%) mulheres. Para a realizacao das analises moleculares foram escolhidos dois pares de primers,
sendo 5-ACCTGTGGGTCTGCTCTGAT-3’ e 5-CAGGAGGGAAGGCAGGAG-3’ descritos por An et al. (2004), que
produzem um fragmento de 409 pb, e 5-GCACTGTTGGAGCAAGTTCG-3’ e 5’-GGAGAGGACCTGGTCTGGAA-3
desenhados com o programa Primer-BLAST, que produzem um fragmento de 201 pb. No presente momento o projeto
esta na etapa de padronizacao das técnicas de amplificacao e genotipagem, desta forma, ainda nao foram obtidos 0s
resultados dos genotipos.
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